IIII: lli 11 llli 10—2i||| Illilllillllllll Ll

: : -
: H -«
14 o100 : d
! PY 1 I i H B D .
1|+ AndE: 1.2 : <+
+ - Py 1 A
; Y 1 he -
T K 1 M < <+
+| L (11 N S 19 SR S ERRERAL
- H . P
- | o : T
H: <+ p .
i i i i i 0.8l i i i L i

3 2 1 o0 1 2 3 832 1 o0 1 2 3
—=— DQM_DisplacedSUSY__mkFit_

—*— DQM_DisplacedSUSY__mkFit_BDT_




	Contents
	Page 1


